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摘要:建立了一种快速提取鸭基因组 DNA 的方法。该法操作简单 ,在减少污染的同时还节约成

本 ,且其所提取的基因组 DNA 完整性好 ,未出现多糖 、蛋白质残留 ,可以用于 PCR 、酶切等分子生

物学操作。
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A New M ethod for Rapid Ex traction of Duck Genome DNA

YANG Jun , TANG Deng-hua , LUO Jia-qin
(Co lleg e of Animal Science , Yang tze Univer sity , Jing zhou 434025 , China)

Abstract:A new method fo r duck genome DNA rapid ext raction w as established , which w as easy ,

co st - saving and w ithout contamination. The integ rity o f genome DNA ex tracted by the method

w as excellent , w ithout poly saccharide and pro tein. The ex tracted DNA can be used w ell for PCR

and enzyme digest ion.
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　　随着分子生物学技术的发展 ,科研工作者对于

禽类的研究已经从常规的杂交组合 、性能测定等方

面逐渐向分子遗传学操作转变 ,并取得了一定的成

果[ 1 ～ 6] 。作为最基本的分子遗传学操作 ,禽类基因
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　　由于得分 0. 5<0. 52138<0. 7 ,表明养禽企业

A加入集聚体的风险一般 ,所以 A 企业可视具体情

况进行集聚。

3　结语

1)模糊综合评价为养禽产业在集聚过程中遇

到的集聚风险提供了一种定量的计算方法 ,降低了

产业集聚的盲目性。

2)模型中评价指标的评价值以及各级评价指

标的权重都会影响到评价的结果 ,因此 ,实际应用过

程中应尽可能利用科学合理的方法得到所需的确凿

数据 ,评分的过程要体现公平与公正 ,这样才能够得

到准确的评价结果。

3)模糊综合评价法在养禽产业集聚中应用 ,能

使企业很好地意识到自己的优势与劣势 ,因而可以

据此改进企业或集聚体内部不合理的地方 ,做到有

的放矢 ,对企业的长远发展有着深远的意义。
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组 DNA 的提取至关重要。传统的基因组提取方法

比较繁琐 ,费时费力 ,特别是常用的酚 - 仿抽提法 ,

其对人体的毒害较大[ 7] 。本研究在参考前人基因组

DNA 提取方法的基础上 ,建立了一种简单的 DNA

提取方法 ,可以快速有效地对鸭基因组 DNA 进行

提取 ,并能用于进一步的 PCR检测和酶切 。

1　材料和方法

1. 1　试验材料与主要试剂

试验鸭只来自长江大学动物科学学院实验鸭

场。所用异丙醇等试剂均为分析纯。Buffer A:

100mmol /L T ris - Cl(pH7. 5), 100mmol /L ED-

TA , 100mmo l /L NaCl , 0. 5% SDS;Buf fer B:

200mL 5mol /L CH 3COOK ,500mL 6mo l /L LiCl ,

混合 ,4℃冷藏 ,使用时可温水浴溶解。

1. 2　鸭基因组 DNA的提取

1. 2. 1　DNA提取　参考 Audrey 等[ 8] 和杨军等[ 9]

的方法 ,作适当改进 。 ①取约 20g 冻存鸭肉放入

5mL 离心管中 ,加入 200μL Buf fer A ,用眼科镊剪

碎 ,再加入 200μL Buf fer A 继续;②将剪好的样品

在 65 ℃水浴 30min(每隔几分钟颠倒混匀);③温浴

后的样品加入 800μL Buf fe r B ,颠倒混匀后置于冰

上 20min ,然后室温下 12 000 r /min 离心 15m in;④

将 1mL 上清液转移到新的离心管中 ,加入 600μL

异丙 醇沉淀 DNA , 室温下 12 000 r /min 离 心

15min;⑤倒掉异丙醇 ,用 75%酒精洗涤沉淀 、风干 ,

用 150μL TE溶解 DNA , 20 ℃保存。

1. 2. 2　DNA 电泳检测 　取溶解好的 DNA 样品

2μL ,于 0. 7%琼脂糖凝胶上样电泳 30 ～ 45min;然

后将凝胶放入 EB染色 15 ～ 20min ,取出检测成像。

2　结果与分析

在 0. 7%琼脂糖凝胶上电泳检测所提取的鸭基

因组 DNA的完整性 ,结果见图 1。所检测样品基因

组DNA电泳条带清晰 ,没有弥散现象 ,且点样孔干

图 1　鸭基因组 DNA 电泳结果

净 。说明所提取的基因组 DNA 完整性好 ,且没有

多糖 、蛋白质的污染 ,完全可以用于酶切 、PCR等分

子生物学试验操作 。

3　讨论

在前人研究的基础上 ,本研究建立了一套快速

提取鸭基因组 DNA 的试验方法 ,且得到了较为理

想的试验结果。该方法是从果蝇基因组 DNA 提取

步骤改进而来 ,与以往传统的酚 -仿抽提法相比 ,具

有以下显著特点:首先 ,操作步骤简单 ,不需要长时

间消化样品 ,可在短时间内进行大批量样品 DNA

的提取;其次 ,不需使用有毒害的苯酚和氯仿 ,不需

要到抽风厨中进行 ,既减少污染又节约了成本;最

后 ,所得到的基因组 DNA 质量较高 ,样品中几乎无

多糖和蛋白质残留 ,未出现降解 。
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